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Plate-forme eBio

eBlo Plate-forme de Bioinformatique

Université Paris sud

Accueil Qutils Download NGS Services Contacts

Bienvenue a eBIO !

eBio est la plate-forme Biocinformatique de I'Université Paris Sud. Sa mission est d'offrir des capacités de calcul

(cluster 80-coeur a Orsay) et de mettre a la disposition de la communauté les ressources bioinformatiques et
génomiques produites par les laboratoires du grand campus.

Notre plate-forme est localisée sur deux sites: I'Institut de Génétique et Microbiologie IGM a Orsay et I'Institut
de Recherche en Cancérologie Intégrée de Villejuif IRCIV.

eBIO est une composante de la grande plate-forme IBiSA/Renabi "Ile de France".

Pour une demande de services Bioinformatiques, veuillez suivre ce lien ->

Groupe RNA-Seq Aplibio
Prochaine réunion : a definir
Réunion du 16 mars annulé
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GAATAAGAAAATGAGAGCTTOTTAAAGTAACAGAAGCCAACCTCCCTCAC
ACAGTCAATGATATCTGOACTCCTTGCTTCAATGTTCCTCTTATGCAAAG
AAAGAAAAACACAAAGGAATAGAGTTGATGGTGTAGCCATTGTTAGGAAA
CTTAAAATTGTCAGTTTCAACCTTCACTGAACTTGAAAAATGTACTATITT
TTAGTCACATTTCCTATGTCAGTCAAACTGGTTTCACCAGTTTTTICCTCT
ACTCAGAATCCAGGTAGGCCTAAATCAGAAATGCTTCTIGTCGACACATA
TAAGAGTCCCCGAACACCCATCCAAATGTTCACCATGAAGTATGAATAAT
GCCTGAGAAAGCAAAACCAAACAAATTGOGGTTCCCACTAACAGTAAATITTA
AAGTAATTGAGAAACATGGTCAGTTTTGTACACAAAAATTAGGGTAAAAT
GTTGAATACAACAGGAGATAAAGTTAGAGCATTtTaaataaacacaagaa
aaaacaagccaactaaagtaaaaatatataaaaatgtagtgagatigacc
acgtgttcacaattgttaaacttggataagaggtacatgaaaatgaatca
ctccctctcttcaccgacttttatgtttgecaattttccataattaaaaga
TggagaAAATAAATCTGAAAAATCCAATTITGTGTITCTTITAAGGTCTTCT
TTAAACAACTAAATATAAAAATAGAAAATTOGT TAGAATACATATAAAAAC
AAGATGCATTATACCATAAATITTITCTGGGOOAAATTAATACAGAACAGARA
TATTGAATTAATCTCAGGGGAAAAAAGACCACCAATTAACCATGAAAATG
TITGTGACTCTTAATGGATAAGTTCAGTCATTITITITITAGCTTITTAACCG
GACAAAAAAAGAAAGAAATGTCATTCTGCAAAATITTGCGTGTTGGTT TAA
acacatacacacacatacacacacacacacacacacacacacacacacac
acacTTCATTCTGCAAAACAGGAGAGGGGATCCCTAGGAAATTITTAAATA
AGTAGTTTTACATAAGTTATTTGCAAAAGTTGGTTTGTCTACAAAGCCAG
TTATTTTTTITAAATTGCTGAGTGCTAGGAAACAGTAATTACTTICTAAAAA
GCAAATACGGTACTAATTCAAAGACAAAAATGAAGGTTITITGTTTAAAATG
ATATTAAACCGAATCCAATTTAAATACCTTAATAAAATTATGTGTGGETAG
AAAACTTCTGGAAATGGACTTAAACTAAAAATAATAAATAATAGTGAAAT
GTTAAAGAACAAACCAGGTCTAAAAATGAAGAGATTTTICTTAGTAAAATC
ACAATATTAGTGOGOTAGAGGAAACCCTAGTATACATGATCCACTATITG
GTCTAAAATACAATATAGATACTATCTCAGGGAACTTTIGTTITTAAAATITG
AATCTACTGGGATATAAACTCTGTATTAAGGGATGGCTGCTCAGTGAAGG
ACCTTAAGCTGAATAATGAGTGTAGCTTGT TAAAGAAAAGCAAAATAAARA
GGCTTCTGGCTT TAGGAAAATAATAAAGTCATGAGACTACATGTTTATTC
TCAGAAGTTCCCTTTTIGTATGATAAAAGCACAAATTCCTTCCCTGTCCCC
AGGGCTTTCTTTCTACTTITGTTCTTTAGCACCCCAGGACCCTGTCTTTAA
CCTAACATCCAATTCTAACCAGAATCTTCTATGTCCTGAATTAATCTTGT
CAACTTCTTAAAGCTATTTITITIGT ITAGACAGAAGATTITACTTAAAAGAARN
TITTCTGACTAGgtattagttagttttcacactgctataaagaactacct
gagactgggticatttataaagaaaagaggtttaattgagtcacagctctg
catggctagggaggcctcaggaaacttacaataatggcataaggtgaaag
ggaagctaggcacgtcttacagggcaacaggagajdagagaggaggaattt
gccacacacatttaaatcatcagatctcatgaaaactgcctcactatcat
gagaacagcatgggggaaccactcccatgatccaatcaccttccaccagg
tcccttccttgacacatggggattacaatttgagatgagatttgggtgag
gcacagagccaaactatatcaCtctateccctggecccctoccaaaatctecat



vdaric@VogonJdelts:~$ 1ls -hl /opt/galaxy indexes/hgl9/seq/
total 3,8G

-rw-r--r-- 1 galaxy galaxy 779M ao(t 13 2010 hgl9.2bit
-rw-r--r-- 1 galaxy galaxy 3,0G nov. 22 18:01 hgl9.fa
vdaric@VogonJelts:~$ |}
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Cost per Raw Megabase of DNA Sequence
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